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Mate zajem se takeé zapojit do projektu,
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kontaktujte pracovniky Svazu.

CESTR svaz(@cestr.cz

svaz chovatell
ceského strakatého skotu

www.cestr.cz

Kazda genotypizovana samice, u které se objevi informace
o mlécné uzitkovosti, kondici a zdravotnich znacich a
linearni popis téla, prispiva ke zlepseni genomického

odhadu plemenné hodnoty.

Pouze chovy s plosnou genotypizaci stada mohou plné
vyuzit vyhod genomiky:

Vetsi a cilenéjsi slechtitelsky pokrok v chovu

Snizeni nakladli na odchov diky véasnému rozhodovani
o selekci

Snazsi rozhodovani o prodeji vyselektovanych zvirat
Cilenéjsi priparovani plemenic
Efektivni sledovani dédicnych vad ve stadé

Selekce na bezrohost a dalsi vyuzitelné genetické
zvlastnosti (napr. A2A2)

Identifikace cennych zvirat pro prenos embryi
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e Prubézné odesilani biologického materidlu a evidenci vzorkl pres aplikaci
iGenetika
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e Zapojeni do kontroly mlécné uzitkovosti metodou A4, robotické staje
(e —————

e Zapojeni chovu do plosného hodnoceni zevnéjsku prvotelek

e Provadeéni zkousek dojitelnosti u krav na 1. laktaci

e Zapojeni chovu do systému monitoringu zdravi — sbér zdravotnich diagnoéz
(denik léceni)
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Financni zajisténi projektu CATTLE GENOM

k’.
e Svaz uhradi celou ¢astku za genotypovanou plemenici (cena za izolaci
205,- + cena za stanoveni PH 21,5 euro = cca 730,-)

e Chovatel uhradi 100% nakladu v mésicni fakturaci (cca 730,- za kus)

e Prisplnéni podminek Smlouvy bude Svazem chovateli vyplacen
prispévek ve vysi 100,- za genotypovanou plemenici se stanovenou PH
+ 70% ceny (cca. 500,- za kus) po vyplaceni statni dotace (Unor 2025)

e Finalni castka pro chovatele po vyplaceni dotace a prispévku od Svazu:

125,-/za genotypovanou plemenici




Sbér dat zdravi k datu 28.11.2023

e Pocet stanovenych diagnoz

Celkem

polemeno C
164 138




Vyvoj poctu doslych vzorku k 18.10.2023
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STATISTIKA vsech C o= 0
genotypovanych zvirat 29.11.2023 —o

49 149 ks ] —*.
ZVIRAT CESTR -
S VLASTNIM GENOTYPEM ~

44 375 ks o

GENOTYPOVANYCH PLEMENIC
CESTR

4774 ks ....
GENOTYPOVANYCH BYKU

CESTR




STATISTIKA projektu
CATTLE GENOM k 29.11.2023

34 311 ks

PLEMENIC S GENOTYPEM V RAMCI
PROJEKTU CATTLE GENOM

59 chovatelu

V PROJEKTU CATTLE GENOM
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Chovatele v projektu (59) a priblizny pocet krav v PK
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Vyber nejlepsi CZ byku podle GZW o0
a PH pro mléko (duben 2023) Yo
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Vyber nejlepsich CZ plemenic podle o0
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Terminy vypoctu gPH

Termin publikace gPH

Termin publikace , light”

Mésic
v 12:00 v 12:00

09.01.2024 23.01.2024
06.02.2024 20.02.2024
05.03.2024 19.03.2024
07.05.2024 21.05.2024
04.06.2024 18.06.2024
02.07.2024 23.07.2024
03.09.2024 17.09.2024
01.10.2024 15.10.2024
05.11.2024 19.11.2024

10.12.2024
08.01.2025 21.01.2025
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SNP genotypizace

' 1. PRIJEM VZORKU W 5> 1ZOLACE DNA

3. PLATE MASTERING




Co je primarni podminkou dosazeni
vysledku SNP genotypizace?

vysokovykonny HW a SW + skvély bioinformatik?

NE!
kazdodenni , prekvapivé zjisténi“:

Kvalitni DNA se da izolovat
jenom z kvalitniho zdroje!



NEKVALITNE odebrané
do obalky aZ po vytvoreni Chlupové CIbUlky

objednavky na
igenetika.cz
kde je tfeba zadat
giselny kod odbérové sady!
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- KVALITNE odebrané
ity chlupové cibulky

objednavky na
igenetika.cz

kde je tfeba zadat
ciselny kod odbérové sady!
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Preferovane zdroje

Odbérovy kit vioZte
do obalky aZ po vytvoreni
objednavky na
igenetika.cz

kde je tfeba zadat
ciselny kéd odbérové sady!
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kK extrakci DNA



Podminkou plosné SNP
genotypizace je:

Kvalitni odbér zdrojii DNA
— chlupové cibulky a usni stép
— do standardnich odbérovych sad

Korektni zadavani zakazek

— prostrednictvim interaktivni databaze
http://www.igenetika.cz



http://www.igenetika.cz/
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Vztah mezi gPH kg Mléka a uzitkovosti v kg mléka na 1. laktaci
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Co muzu védét ve 2 mésicich véku jalovice?

Tyhle
prodat/vykrmit

gPH Mléka Kg
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Vztah mezi gPH kg Mléka a uZitkovosti v kg mléka na 1. laktaci
(zobrazena zvirata narozena za poslednich 48 mésicd)
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=== Priimér gPH Kg M

m Priimeér uzitkovosti zvirat
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Neni cena, ktera by je
zaplatila — nechat
doma
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CloudDNA- aplikace pro
zpracovani genomickych dat

* Pro chovatele, kteri genotypuji, uceleny vystup jejich dat
* Novy graficky vystup od zari 2021

X
CMSCH

CESKOMORAVSKA SPOLECNOST CHOVATELU

Fiihlaten jako Ol v E
| ey |
Prehled objednavek
Sprava objednavek v

: : " Exportovat objednévky Exportovat katalogové listy . :
Vytvofit novou ebjedndvku Filtr (991) | Vybrané (0) B Filtr (991) | Vybrané (0) ULl ClouDNA Genomika Zrufit vybir (0)



DASHBOARD

i ClouDNA genomika - online = X IS

© & cnschdata.cz/cdouDNA/dashboarduiler/

Dashboard

Genotypovanych zvifat

370

Kg B prameér

17.1

CestrDashboard w0 ne@o ® 8 =

# | Dashboard

GZW pramér Kg M primér Kg T pramér

115.0 461.1 19.7

Milchwert pramér Kondetiny pramér Vierneno pramér

113.0 106.9 110.2

Vyvoj plemennych hodnot die mésice narozeni

index GZW dle mésice narozeni
index GZW dle mésice narozeni

PH Kg Migka dle mésice narozeni

PH Kg Tuku dle mésice narozeni

PH Kg Bikovin dle mésice narozeni

v

QGELERY index GZV dl

« Uvodni pfehled

* \Vyvoj hodnot GZW,
mléka, tuku a
bilkovin



Genomovana zvirata

* Prehledné tabulky

* Seznam vsSech genotypovanych zvirat

 Moznost razeni, filtrovani

* S odkazy na katalogovy list, eSkot, ProhlizeC plemenic

Holztyr . ‘v
5 Genomovana zvirata
Dashbx d
@ e Q@@ T- P:&:flrnhr‘._s?jii hledani &i ‘
Ge and zvifata ruseni vwybéru
Pohl. Pahl | Vyhledavani podle data narozeni
dat.nar. between 01.01.20 é'/ B and 01.12.20 \ﬂ‘

Moinost vwhledavani
| £asti textu nebo disla

Search

Pmkl k do eSkotu

straka

EB Dashboard

Cislo Pohil.

dat.nar. JménoOtce |GZW Mw FW |FIT Mkg Tkg Bkg |F%
23.09.20 IMPOSSUM | .0.01
CZOOOMMODEIRE 30.07.20 IMPOSSUM 0.24

0.07
0.10

z Genomovana zvifata

CZODOImmmane | 20.01.20 WEITBLICK 120 -0.01 0.03
O » CZODOFNpeNES 06.10.20 IMPOSSUM _ 106 112 24 0.14 0.02
CZOD0EoNIaam | 03.05.20 EHRSAM 120 17 -0.17 -0.02
CZO0 RN i 16.07.20 HOCHHINAUS 117 9% 20 -0.02 -0.06

CZODGEmmE 27.01.20 WEITBLICK - 100 32 - -0.02 0.06
CRODOE ) 17.04.20 WEITBLICK 120 mq- 114 537 10 15 -0.15 -0.05
CZ 00N 1 10.10.20 WESTPOINT 1200 112 t)ﬁ- 0.06

CZO0MBSHGEMNMM | 06.03.20 WEITBLICK 122- 106 106-

0.05

110
a7
112

MoZnost fazeni v
kaidém sloupci
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Genomovana zvirata



Prumery po bycich

e Moznost hledani konkrétniho byka
* Proklik do seznamu potomkd

ClouDNA genomika

Priméry po bycich

Odklik do eSkotu|
":'. T = | et PR T e b N ——

ﬁ Dashboard

Moznost Fazeni v ka2dem sloupdi |
© Priiméry po bydch Seanch i < mé.ﬁ ci pole]

Iméno Registr | Decer. |Prim gSIH PrimM  Priim. T |Prim. B | Prim. Kon. . | Priim. Vern.

ALTAHOTIOE NXB-363 3 131.0 886 29.7 25.0 1340 123.0
EHOC NXB-451 ! 134.5 820 40.4 28.4 128.3 1.20.0
KENYON NxB-314 4 134.8 1,168 43.3 24.3 126.8 129.5
CROWN-RED RED-/45 2 130.5 660 27.0 23.0 124.5 11/7.5
CYRAND NEQ-692 4 129.7 1,273 29.0 29.8 124.0 111.8

GYMMNAST NXB-398 31 132.4 838 27.1 20.4 123.1 117.9




Uzitkovosti

Datum oteleni (vztazeno
k 1. laktaci)

Fenotyp —1. laktace bez
ohledu na dosazenou

laktaci

Informace, zda zvire

Zije/neiije

ClouDNA genomika

Holstyn

@ Dast

Piehled z

UZitkovosti CS

&ry po bycich

Sdileni PH

Download data

Uzitkovosti CS

ek aa rv-

Jméno Otce Otec M z MW FW |FIT PHMkg |[PHTkg PHB .ot. |[KgM KgT |KgB

24 -13‘12.14 593 278 207
31-13_01.20 9,936 376 341

CZ000715904961 2,017 SISYPHUS MANITOBA 119 110 106 113 93 22 7 29.01.20 9,157 368 319

Zije

CZ000499232961 2,012 WALDERAND MORROR

CZ000715911961 2,017 SISYPHUS WILLE 111

CZ000715884961 2,017 SISYPHUS HUTERA

20 25.01.20 9,185 390 332

CZ000715926961 2,017 SISYPHUS RAFFZAHN 116 106 103 114 125 16 01.03.20 9,045 380 309 Z
CZ000628053961 2,015 REUMUT ZAUBER 108 112- 107 336 20 14 21.08.17 8,676 346 312 £n
CZ000628056961 2,015 REUMUT ZAUBER 106 108 102 100 291 14 10 22.03.17 7,754 335 272 &
CZ000595321961 2,014 HUTERA ETTAL 353- 8 08.06.16 7,777 321 274 =
CZ000595463961 2,014 HURIKAN WALDBRAND 7 23.02.17 7,892 331 285 &
CZ000595340961 2,014 HURIKAN HUPSOL 112 6 23.08.16 7,753 338 314 =
CZ000595336961 2,014 HURIKAN MANGOPE 108 15.11.16 9,422 358 347 Z
CZ000715744961 2,017 HUGOBOSS  WILLE 122 22.02.20 9,692 404 347 =
CZ000715779961 2,017 HERZSCHLAG REUMUT 117 09.04.20 9,817 416 342

CZ000715861961 2,017 HERZSCHLAG LUPINEK 110 05.11.19 10,063 398 308 “
CZ000667304961 2,017 HERZSCHLAG RUMGO 111 24.07.19 8,677 389 320 “
CZ000715771961 2,017 HERZSCHLAG RS LEXI 107 14.05.19 7,556 311 263 =

CZ000715842961 2,017 HERZSCHLAG ZAPFHAHN 115 05.11.19 8,906 376 345

CZ000667302961 2,017 HERZSCHLAG SAMLAND 114 06.02.20 9,439 394 344
CZ000715757961 2,017 HERZSCHLAG MANGOPE 119 21.07.19 8,644 369 316

CZ000715783961 2,017 HERZSCHLAG LUPINEK - 106 13.09.19 6,804 289 241

CZ000667278961 2,017 HERZSCHLAG VANEL 113 22 04.05.19 10,598 461 387 Z
CZ000715754961 2,017 HERZSCHLAG ZAUBER 118 -13‘09.19 9,119 405 334 Z
CZ000715782961 2,017 HERZSCHLAG LECH 117 - 22 10.09.19 9,411 398 328 “

CZ000715878961 2,017 HERZSCHLAG MANGOPE 107 21 05.04.20 10,724 444 351

- s O - Tl s — - s T s T s — T N - s il Il s s s - R s ]
=

CZ000667265961 2,017 HERZSCHLAG ZAPFHAHN 122 17 04.04.19 8,914 393 333

n 2  Next Last Records 1 to 250f 28 25 =
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Download ClouDMA excel - " p—

Weganerocval soulbor prog ClouDNA, genetika (exolowy soubor & daty)
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Excelovy
soubor s daty [AEEEE—_— .
ke stazeni

ClouDNA genomika

Hol5tyn Sdileni PH A / sdileni PH
@B Dashboard

CRV Czech Republic, spol. s . 0. | ISB Genetic, s.r.o. | Chovatelské druzstvo Impuls, druZstvo | Natural, s.r.o. HradiStko | Jihofesky chovatel, a.s. | Reprogen, a.s. Plemo, a.s. Plemko, s.r.o. Bursia Praha s.r.o.

24 Genotypovand zvirata
Sdileno Sdileno Sdileno Sdileno Sdileno Sdileno Sdileno Sdileno Sdileno VA
© Prriméry po bycich

Prehled zvirat s TPI

_‘, Download data XLS

sky strakaty v y y
L Moznost sdileni dat
p=4 Genotypovana zvirata
© rriiméry po bycich
o§ Sdileni PH

_", Download data X1LS
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