Seminaf VUVel Fest VI
on-line forma

PROGRAM

Kdy:
utery 20.10.2020
od 10:30 do 12:00 hod.

Novinky ve sluzbach CMSCH, a. s. Ing. David Lipovsky (CMSCH, a. s.)

® Druhy rok projektu Fit cow doc. Ing. Jifi Moty¢ka, CSc. (Svaz chovatell
holSstynského skotu, z. s.)

On-line
odkaz viz nize
e Novinky v projektu plosné genotypizace plemenic ¢eského strakatého

skotu Ing. Pavel Kral (Svaz chovatelll ¢eského strakatého skotu, z. s.) Kontakt:
Tel.: 773 756 631
e Vhodné zvoleny a kvalitné odebrany zdroj DNA - podminka plo$né MR R
genotypizace, ¢asté chyby v odbérech vzork{ Ing. Daniela Schréffelova, CSc.
(CMSCH, a. s.)

e Zakladni principy odhadu plemennych hodnot Ing. Ludmila Zavadilova, CSc.
(Vuzv)

Zkusenosti se znaky zdravi v zahrani¢nich Slechtitelskych
programech prof. Ing. Lubo$ Vostry, Ph.D. (VUZV)

=3

Projekt je organizovdn ve spoluprdci s MZe CR,
resortnimi a profesnimi organizacemi a dalSimi partnery.



https://us02web.zoom.us/j/82546947234?pwd=VGR1UFZCQldxT0JpU2FPTjBGUnd5dz09
https://us02web.zoom.us/j/82546947234?pwd=VGR1UFZCQldxT0JpU2FPTjBGUnd5dz09




Novinky ve sluzbach CMSCH, a. s.
iGenetika

David Lipovsky

Ceskomoravska spoleénost chovatelll
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EXPORT DAT PRO SELEKCI A TRIDENI ZVIRAT
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MANAGERSKA NADSTAVBA — ClouDNA genomika
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V LISTOPADU SE SPUSTi ON-LINE KLON
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ZAKLADNi POROVNANI UZITKOVOSTi

200

EMSEI;I‘

www.iGenetika.cz

ZAKLADNI PREHLEDY A STATISTIKY PRO POROVNANI{ STAD
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HROMADNE IMPORTY OBJEDNAVEK DO iGentiky
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iGenetika JE UPRAVENA PRO MOBILNi ZARIiZENi
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Projekt Fit Cow
Fijen 2020

Vysledky KU podle plemen 2019/20

blemeno Pocet Miéko Tuk Tuk Bilk. Bilk. mezidobi
uzavérek kg % kg % kg
Cernostrakaté holstynské ( H1) 146 075 10 363 3,88 403 3,39 352 401
Cernostrakaté celkem 166 024 10 290 3,89 400 3,40 340 400
Cervené holstynské (R1) 5254 9414 4,1 387 3,58 337 396
Cervenostrakaté celkem 9987 9163 4,07 373 3,58 328 395
HolStynské celkem 176 011 10 226 3,90 399 3,41 349 400
Ceské strakaté celkem 102716 7769 4,03 313 3,58 278 392
|Ayrshire 24 8 854 4,12 365 3,39 300 425
Braunvieh 1507 8771 4,10 359 3,60 316 416
|Jersey 1017 7 509 4,75 357 3,91 293 400
Montbeliard 3102 8168 4,08 333 3,57 292 388
Normandsky skot 138 6 695 4,50 271 3,55 238 413
Kontrola uzitkovosti celkem 292 835 9255 3,95 365 3,46 321 397

Vyvoj stavi a ukazateli vykonnosti
holStynskych krav od roku 1995

Ukazatel 1995 2000 2005 2010 2015 Rozdil

H v&etné kiizenek 50 % a vice
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CHOVNY CIL

Zlepsovani celkové rentability chovu na zakladé
genetického zlepSovani vlastnosti zvirat

B Produkce

B Reprodukce Vahy znakl v indexech

= Zdravi vemene
B Dlouhovékost

B Zevnéjsek

Byci v inseminaci: 240 tis. ins.
M+876 T+0,09%, B+0,01%, SB105
PLD103,3, DL111 SIH=130

Genotypovani plemenic — FIT Cow

* VSechny jalovice (plemenice) stada
* 3 varianty: prvotelky, jalovice, narozené jalovi¢ky
* Podminky ucasti: smlouva se svazem
KU, PK, plosné zevnéjsek, elektronicky predavat data o zdravi
- piimo zadavat do deniku léc¢eni
- elektronicky export dat z faremnich software — kli¢ diagnéz

+ chovatel: GPH = presnéjsi selekce

+ populace: piesnéjSi GPH, GPH a PH znaky zdravi

Projekt Fit Cow

e 2018 pies 5 tis. genotypi
e TFijen 2020 — 18 tis. genotypi
* Denik léc¢eni — 60=70% chovateli eviduji piimo a pravidelné
- eviduji v jiném sw Farmsoft — prrevod dat
* Cena od 1.9. 2019 — 33 Euro — cca 840 K¢ = sniZeni ceny pro chovatele
* Plos$né genotypuji dalsi firmy — maji nastroje pro selekci

+ Data odchazi do zahraniéi bez vyuziti v CR

+  CRV — genotypovani CMSCH — piedani pro komeréni vyuZiti

+  CMSCH proces certifikace v USA -zasilani genotypi z laboratoie v CR do
USA



Aplikace 1Genetika.cz

Katalogovy list

Poéty genotypovanych a GPH

jalovice

Miéko RPH Potet
datum Pocet | gSIH ke zevndjSek | plodnost |dlouhovéko
SB celk. pL st podniki
Prosinec 2018 | 3944 116,3 651 98,0 101,0 98,9 101,9 15
Duben 2019 5438 120,1 566 102,9 104,6 100,3 104,5 22
Rijen 2019 7375 121,8 585 103,0 106,0 102,0 105,0 27
Unor 2020 9474 122,5 610 103,0 107,0 104,0 106,0 32
Srpen 2020 13996 1194 506 103,0 106,0 103,0 106,0 37
Rijen 2020 15880 119,7 523 103,0 105,7 103,8 105,3 40




GPH vs. fenotyp — miléko 100 dni

GPHMLK kg |Duben 2019 Rijen 2019 | Prosinec 2019 | Unor 2020 Srpen 2020 Rijen 2020
Duben 2019 i
Genomika Potet Fenotyp Potet Fenotyp Potet Fenotyp Potet Fenotyp Potet Fenotyp
Miéko kg M 100 kg M 100 kg M 100 kg M 100 kg M 100 kg
937 a vice (25%) 1298 79 3654 107 3616 182 3586 409 3717 497 3739
536-936 (25%) 729 111 3520 143 3442 224 3403 435 3537 535 3554
136-535 (25%) 357 99 3319 122 3263 197 3189 423 3360 508 3381
135 a méné (25%) -216 85 3097 108 3034 152 2928 305 3210 382 3262
Celkem 536 374 3399 480 3344 755 3296 | 1572 | 3473 | 1922 | 3498
r -
GPH vs. fenotyp za prvni laktaci
GPH MLK kg Duben 2019 Rijen 2020
Duben 2019 G .
enomika . Fenot
Pocet P
Miéko kg M laktace
937 a vice (25%) 1298 191 10294
536-936 (25%) 729 236 9286
136-535 (25%) 357 164 8758
135 a méné (25%) =216 88 7804
Celkem 536 679 9250
Prvotelky AS 9189 kg M
Prvotelky KU 9207 kg M
Genotyp vs. fenotyp — vemeno celkem
[Ukazatel Prosinec 2018 | Rijen 2019 | Prosinec 2019 | Unor 2020 Srpen 2020 Rijen 2020
RPH v celk. G ika | Pocet |[Fenotyp| Polet [Fenotyp| Pocet [Fenotyp| Pocet |[Fenotyp| Pocet [Fenotyp)
112 a vice (25%) 116,2 128 81,5 164 81,2 206 81,2 303 81,2 468 81,5
99 az 111 (50%) 105,2 252 80,3 | 340 | 80,1 | 542 | 80,0 | 767 | 80,0 | 1148 | 802
98 a méné (25%) 94,3 129 78,0 148 78,0 207 78,4 260 78,4 326 78,2
Celkem 105,2 509 80,0 652 79,9 955 79,9 [ 1330 | 80,0 | 1942 | 80,2




GPH vs. fenotyp — konc€etiny celkem

Ukazatel Prosinec 2018 | Rijen 2019 | Prosinec 2019 | Unor 2020 Srpen 2020 | Rijen 2020
RPH konéetiny

celk. G ika | Pocet |[Fenotyp| Pocet |[Fenotyp| Polet |[Fenotyp| Pocet [Fenotyp| Pocet |[Fenotyp
112 a vice (25%) 116,0 124 81,3 147 81,1 192 81,2 264 81,3 385 81,5
99 az 111 (50%) 104,6 296 | 80,9 | 391 80,9 | 600 | 80,7 | 845 | 80,8 | 1246 | 81,0
98 a méné (25%) 94,1 89 80,2 114 | 80,2 163 80,1 221 80,1 311 80,2
Celkem 105,6 509 | 80,9 | 652 | 80,8 | 955 | 80,7 | 1330 | 80,8 | 1942 | 81,0

Genotyp vs. fenotyp — zevnéjSek celkem

Ukazatel Prosinec 2018 | Rijen 2019 | Prosinec 2019 | Unor 2020 Srpen 2020 | Rijen 2020

RPH zevnéjsek

celk. Genomika | Pocet [Fenotyp| Polet [Fenotyp| Polet |[Fenotyp| Podet [Fenotyp| Poéet [Fenotyp

108 a vice (25%) 1134 100 | 82,1 | 127 | 82,0 | 174 | 81,8 | 291 | 81,9 | 459 | 82,0

95 a7 107 (50%) 101,3 276 | 81,2 | 365 | 81,1 | 568 | 80,9 | 771 | 80,9 | 1148 | 81,0

94 2 méné (25%) 89,8 131 | 80,2 | 160 | 802 | 213 | 80,1 | 268 | 80,1 | 335 | 80,0

Celkem 100,7 509 | 81,1 | 652 | 81,0 | 955 | 80,9 | 1330 | 81,0 | 1942 81,1

GPH podle roku narozeni
Plemenice p
Pocet | R MLK| MLK | TUK kg|BLK k SB ZEV VEM | KONC| PLD | DLH | gSIH
Rok narozeni g g CELK g
2016 412 753 3973 | 158 10,9 | 101,1 98,9 97,6 | 99,0 | 99,9 | 104,7 | 112,9
2017 1397 | 73,6 [3822] 167 | 1,1 |10L,1| 102,0 |100,7| 101,2 | 102,4 | 107,4 | 1153
2018 4375 | 70,2 |399,3| 19,7 13,6 | 102,4 104,5 104,1 | 103,3 | 103,7 | 106,4 | 118,3
2019 6702 | 67,9 |569,1| 24,9 18,0 | 103,4 106,4 105,5 | 103,9 | 104,0 | 104,3 | 120,7
2020 2994 | 67,3 | 683,5| 28,2 20,3 | 104,8 108,3 107,2 | 103,9 | 104,8 | 105,1 | 122,4
Celkem 15880 | 69,1 |523,0| 23,2 16,4 | 103,1 105,7 104,8 | 103,3 | 103,8 | 105,3 | 119,7
By&ci
. BLK ZEV

Rok narozeni Polet | R MLK| MLK |TUK kg ke SB CELK VEM |KONC| PLD | DLH | gSIH
2018 88 67,5 | 11594 | 37,3 33,9 | 106,1 11,1 110,2 | 108,2 | 105,3 | 106,3 | 129,2
2019 139 66,7 | 9303 | 373 30,1 | 106,4 113,1 111,0 | 108,6 | 105,9 | 106,0 | 129,6
2020 94 66,3 969,2 39,7 31,6 | 107,2 113,3 111,4 | 110,8 | 106,6 | 106,5 | 131,4
Celkem 321 66,8 |1004,5| 38,0 31,6 | 106,6 112,6 110,9 | 109,2 | 105,9 | 106,2 | 130,0




Pilotni projekt odhadu PH pro znaky zdravi

Data z ,,Deniku lé¢eni“ nebo importovana z faremnich systémi

Nové plemenné hodnoty pro:

< Rezistence vii¢i mastitidam
*

+ Rezistence k infek¢énim i neinfekénim onemocnénim paznehti
¢ Odolnost viaci onemocnéni paznehti celkem

PH i GEPH zvefejiiovany ve standardnich terminech genetického
hodnoceni v prohliZe¢i plemenic

Genomické plemenné hodnoty

Interbull je referencni pracovisté EU pro odhady PH
Probihaji pravidelné validace metod pouZivanych jednotlivymi zemémi

Uspésna validace &eskych genomickych PH probéhla v 2019, 2020 — test run
dojitelnost

Princip validace — PH na potomstvu (konven¢ni) se porovnavaji s
genomickymi PH vS§ech byku pred ¢tyimi lety

CR pouZiva tzv. jednokrokovou metodu, ktera vyuzZiva v§echny dostupné
informace

Mnozstvi novych informaci je mezi vypocty odlisné u jednotlivych zvirat
Metoda je citlivéjsi na kolisani — veFejny vypocet 3x dle Interbullu

Cil — stabilizace resp. optimalizace



Aktualizace web matingu

Domaci PH a GPH jalovic a byku bez dcer
Zahrnuti genetickych vad
Moznost tiidéni stada podle kritérii chovatele

333 Prednosti web matingu:

+» Spolehliva pribuznost (6 generaci predki)

+ dostupnost on line — aktualizovana data

% Nestrannost pii vybéru byki a jejich vyuZiti na jednotlivé
plemenice

+» Rychlost vypo¢tu a uZivatelska piivétivost

+«* Pracuje se v§emi daty z Plemdatu (PH, KU, PK - pivody,
zevnéjsek, genotypy)

Spoluprace CMSCH s CDCB USA

Oteviela se nova moZnost spoluprace — seminar fijen 2019
Genotypovani v CR v laborato¥i CMSCH

Vypocet v USA u jalovic vybranych chovatelem za poplatek pro CDCB
Podminkou je certifikace laboratore CMSCH u CDCB

Dosud neukonéeno

Dékuji za pozornost

LR -



ceskeho strakatého skotu

WWWwW

CESTR.CZ

Proc potrebuji nasi chovatelé (OO) genomiku plemenic?

» Genomicky optimalizovand PH (goPH) je zcela jisté presnéjsi nez PH rodokmenovad.

» GoPH plemenic s vlastni uZitkovosti velmi vyznamné ovliviiuji spolehlivost PH plemennych bykd.
» GoPH umoznuji ddle zpresriovat model vypoctu genomickych PH.

» GoPH plemenic jsou a ddle budou dulezZité pri prechodu na jednokrokovou metodu vypoctu PH.
»Znalost goPH je velmi duleZita pri vybéru plemenic a zamérném priparovani ve stadech.

» Vysledky znalosti genomu umoZriuji pragmaticky reagovat na zjisténé genetické vady krav.

» Nutnost pinit zavazky plynouci z ucasti v projektu spolecného vypoctu PH (DAC)

Projekt CATTLE GENOM
plosné genotypovani plemenic CESTR

» Cilem projektu je stanoveni genomickych plemennych hodnot (goPH) u jalovic a krav

na 1. laktaci a sbér dat zdravotnich diagnoz ve stadech zapojenych chovateld.

» Celopopulacni pfinos spocivd v dlouhodobém zpresniovdni metody odhadu goPH a
ziskdni dat zdravotnich diagndz plemenic pro potreby Slechténi a odhadu PH pro znaky

zdravi.



Projekt CATTLE GENOM
plosné genotypovani plemenic CESTR

»0d 1. 9. probihd uzavirdni smluv s chovateli (smlouva na rok, s moZnosti prodlouZit)

»K 30. 9. uzavieno 8 smluv s podniky s 3 700 krav, pfed podpisem je cca 15 dalSich
(5000 krav).

»0d 10/2020 je moZno zaddvat hromadné objedndvky genotypizace, vyhody
Cteckycarovych kodd

»0d 3. 9. funkéni vystup - export dat pro ClouDNA (Fleckvieh) pro chovatele.
»0d 11/2020 bude moci chovatel sdilet vysledky na FTP serveru.
»Odhad pro dotacni rok 2020 — 2021 je cca 7 000 go PH samic.

»K 1. 10. 2020 je celkovy pocet genotypizovanych zvirat 2 914 kusd, z toho 545 byki a
2 369 samic.

Projekt CATTLE GENOM
plosné genotypovani plemenic CESTR

Zakladni podminky pro uzavieni smlouvy mezi chovatelem a Svazem chovatelii ¢eského
strakatého skotu:

> Rddné &lenstvi ve Svaze a provddéni kontroly uZitkovosti mléka.

> Pribézné odesildni biologického materidlu a evidenci vzorku pres aplikaci iGenetika.

» Plo$né genotypovdni narozenych telat samiciho pohlavi a krav na 1. laktaci (65%-80%).
»Zapojeni chovu do systému plosného hodnoceni zevnéjsku prvotelek.

» Provddeéni zkousek dojitelnosti u krav na 1. laktaci.

»Zapojeni chovu do systému monitoringu zdravi.

Projekt CATTLE GENOM
plosné genotypovani plemenic CESTR

Hlaseni zdravotnich diagndéz chovateli pro odhady PH znak zdravi:

»Sjednoceni v ramci spolecného projektu DAC vypoctu plemennych hodnot.
> Nékolik systémi pro hldseni a evidenci zdravotnich diagndz (Denik lIéceni, MOOML, Farmsoft)
»DdleZity je jednotny kli¢ diagndz (ICAR klic)

» Mastitidy: akutni a chronické mastitidy - 10 aZ 150 dni po oteleni plus vyfazeni kvili onemocnéni vemene ve
stejném obdobi

»Rané poruchy plodnosti: zdnéty délohy, poporodni onemocnéni do 90 dni od oteleni plus vyfazeni kvili
neplodnosti ve stejném obdobi

» Cysty: 30 aZ 150 dni po oteleni

»Mlécna horecka (hypokalcemie): -10 aZ 10 dni po oteleni, plus vyfazeni kviili metabolickym onemocnénim ve
stejném obdobi



Projekt CATTLE GENOM
plosné genotypovani plemenic CESTR

Financni zajiSténi projektu:

» V prvnim kroku Svaz uhradi celou cdstku za genotypovanou plemenici (izolace DNA + cena za
stanoveni goPH).

» Chovatel uhradi 30% celkové ceny za goPH v mésicni fakturaci Svazu.

»Pri splnéni podminek Smlouvy bude Svazem chovateli vyplacen v prvnim roce projektu prispévek ve
vysi 150,- za kaZdou plemenici se stanovenou goPH.

% & w» /



Ing. Daniela Schroffelova, CSc.
Laborator iGenetiky

Quality Assurance
Senior Professional Engineer LiG

Vyzkum postupti sSlechténi dojeného skotu s cilem zvysit
odolnost k nemocem vyuzitim genomickych plemennych
hodnot, rozvoje systému sbéru zdravotnich dat a cilené
genotypizace skotu

NAZV QK1910320

SNP genotypizace = prekladatelska ¢innost

Biologicky jazyk




Je nutné , prekladat”: rychle ... presné ... levné ...

= Plosné genotypovat velké skupiny zvirat
v kratkém case

= Generovat datové soubory s vysokou
vypovidajici hodnotou = call rate 0.99

= Snizovat naklady na genotypizaci
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vysokovykonny HW a SW + skvély bioinformatik? NE!

kazdodenni , prekvapivé zjisténi“:
Kvalitni DNA se da izolovat
jenom z kvalitniho zdroje!
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NEKVALITNE odebrané chlupové cibulky

Tak to neplijde...

musime optimalizovat zdroj DNA!

55

EMsCH ‘ onaees

,LABORATORNI“ kritéria vybé&ru zdroji DNA

NESRAZLIVA NASALNI
KREV Y133

PRACNOST vysoka  stfedni stredni nizka
CASOVA 2 . 2 P . z
Ahaay| vysoka  stredni nizka stredni
MATERIALOVE "z Y , . Y ,

nizké stredni  vysoké stredni

NAKLADY

KVALITA
ZISKANE DNA

vysokd  vysoka limitni* vysoka

NE ANO NE* ANO

[
k4
]
Ma)
»X



,,CHOVATELSKA" kritéria vybéru zdroji DNA

NESRAZLIVA NASALNI
KREV STERY

INVAZIVITA ODBERU ANO

ANO NE NE ANO
STREDNI  NIZKE VYSOKE VYSOKE?
VYSOKA  NiZKA  NizKA  NizkA

7

NAROKY NA UCHOVAVANI 2 2 > r i@
ODBEROVE SADY VYSOKE NIZKE  STREDNI  NIZKE
RIZIKO ZNEHODNOCENI . o o o
VZORKU BEHEM VYSOKE NIZKE NIZKE NIZKE

TRANSPORTU

KVALITNE odebrané chlupové cibulky




[
- robustna

- opakovatelna

- ,universalni a flexibilni“- nemdzeme se
zabyvat jednotlivym vzorkem

- jednoducha — ¢asové nenarocna
- vhodna k robotizaci

- vhodna k integraci do systému
VELKA PRUCHODNOST VZORKU LABORATORI
»industry model”

- CESKOMORAVSK
CMSCH| soicciost
25| crovareld






= Eliminace ndhodné lidské chyby
= Opakovatelnost standardniho Ukonu

= Vysoky vykon
= Uspora pracovni sily

:

= CESKOMORAVSKA
CMSCH | sroecost
a.5.| CHOUATELD

= Mala flexibilita
= Ndakladovost

= Riziko ,fatalni” chyby velké série analyz

2000

CESKOMORAVSKA
CEMSCH | soietuosT
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CESKOMORAVSKA



EE
Cim dfive pfevedeme zdroj — DNA
do , destickového — plate” formatu

a kapalného stavu, tim:
= vétSi mnozstvi vzork( mUZe projit procesem
analyzy za jednotku ¢asu
= rychleji bude k dispozici vysledek analyzy
= |evnéjsi bude jednotliva analyza

CHLUPOVE CIBULKY

2000

CESKOMORAVSKA
EMSCH | soiecost
25| rovTEl
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- CESOMORAYSK
CMSCH| soicciost
25| crovareld



TSU - UCHO

Co je vhodné;jsi zdroj DNA
pro robotické zpracovani?

= CHLUPOVE CIBULKY
= TSU — usni tkan @

































BRIZES TSy2(BLI20S L2 Syl

Tuk (kg) (h?=0,20)

Geneticka proménlivost: Proménlivost prostredi:
20 % 80%

Clinical mastitis (h? = 0,03)

Genetika: Promeénlivost prostredi :
3% 97%

Genetika: Proménlivost prostredi:
Proménlivost pro celou

populaci Chovatel muze ovlivnit

0120230 Mz

/K201-USt ca”z
bAK2RYS LIi2AlnSR) 02”3
DSySii01S TI420Sy] ma”

U=S+P
\

60% 40%

BRI RSRIGY24(L 2L1-1201-1Sty24l

Zdravi: Dédivost (%) Opakovatelnot (%)
MIlécna horecka 0.6 3.1
Dislokace slezu 1.1 1.2
Ketoza 1.2 4.5
Mastitida 3.1 8.6
Metritida 1.4 5.3

Zadrzena placenta 1.0 3.6



{LI2{SKtig240

Provéreni byci Miladi byci
P RO T S R D A S
MIlécna horecka 28 50 10 41
Dislokace slezu 36 58 13 48
Ketoza 34 55 13 45
Mastitida 45 69 15 60
Metritida 37 60 14 50
Zadrzeni placenty 36 58 14 48
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Rodokmenové informace odpovidaji informacim ~7 dcer

Pro procento tuku
(h2=0,30),
informace za SNP
genotypu poskytuje
informace
odpovidajici ~32
dcer
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Pro vyskyt mastitidy (h2=0,04), SNP = ~181 dcer
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Provéreni byci Miadi byci

spol. spol. (% spo spol. (%
Mlécna horecka 28 50 41

Dislokace slezu 36 58 13 48
Ketoza 34 55 13 45
Mastitida 45 69 15 60
Metritida 37 60 14 50
Zadrzeni placenty 36 58 14 48
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3,1% Australie (APR)
3% Kanada (PPI)

14% Déansko (NTM)
18% Francie (ISU)

7% Némecko (RZG)
2,6% Irsko (EBI)

12,5% Izrael (PD11)
10% Italie (PFT)

4% Japonsko (NTP)
14% Holandsko (NVI)
6,5% Novy Zéland (BW)
3% Spanélsko (1CO)

8% Svycarsko (ISEL)
9,1% Velkd Britanie (EPLI)
7%USA (NMS)

5% USA  (TPI)
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